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ЧАСТЬ 2-Я: MT-DNA, МАТЕРИНСКИЕ ЛИНИИ. 
МЕЖДУНАРОДНАЯ ЭТНОГЕНОМИЧЕСКАЯ ЭКСПЕДИЦИЯ 

'КАМЧАТКА 2017’, ОТ ПРОЕКТОВ SFNC, YSEQ, SUYUN (MEEK-
2017, SYS) 

 
Б. А. Муратов (Уфа), Т. Кранн (Берлин) 

Перевод на английский язык А. Кранн (Берлин) 

 

 

В этом исследовании указаны матчи Mt-DNA только между 52-мя 
участниками MEEK-2017, SYS (Mix-International Ethnogenomical 
Expedition ‘Kamchatka-2017’ from SFNC, Yseq, Suyun projects) 1 .  

Поскольку мутации в Mt-DNA, происходят редко, то установить 
время жизни общего предка по Mt-DNA у тестируемых — 
довольно трудно.   

 

Схема 1. Результаты Mt-DNA с экспедиции 
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Было выявлено 9 мито-линий. Из них основные митогруппы — 
Каролина (С) и Хизер (HV).  

 

Схема 2. Митогруппы тестируемых с MEEK-2017, SYS 

Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11822y 

Koryak-1 Tonne-
Chawchuven 
(тонне-
чавчувен-
коряк) 

16223T 16242T 
16290T 16319A 

73G 235G 
263G 309.1C 
315.1C 523- 
524- A8 

11848y 

Koryak-6 
Vaykinelyo-
Chawchuven 
(вайкынэльо-
чавчувен-
коряк) 

16223T 16242T 
16290T 16319A x A8 

11865y 

Koryak-12, Kipa-
Nimilan (кипа-
нымылан-
коряк) 

16223T 16242T 
16290T 16319A x A8 

11847y 
Ainu Nemtik 
(немтик-айну) 

16066G 16223T 
16242T 16290T 
16319A 16519C x A8 

11838y 

Itelmen-7 
Kamchadal 
Burin by mother 
line (бурин-
ительмен по 
материнской 
линии) 

16223T 16249C 
16290T 16319A 
16362C 

73G 152C 
235G 263G 
309.1C 
315.1C 523- 
524- A1a 

11859y 

Luoravetlan-3 
Tannit (таннит-
луораветлан) 

16111T 16223T 
16290T 16319A 
16362C x A2 

11852y 

Koryak-8, 
Vaykinelyo-
Chawchuven 
(вайкынэльо-
чавчувен-
коряк) 

16111T 16189C 
16223T 16265G 
16290T 16319A 
16362C 

73G 146C 
153G 225A 
235G 263G 
315.1C 523- 
524- A2b1 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11862y 

Luoravetlan-4 
Apukelyit 
(апукэльыт-
луораветлан) 

16124C 16223T 
16298C 16318T 
16319A 16327T 
16519C 

73G 249- 
263G 309.1C 
309.2C 
315.1C 489C C4b2a 

11849y 

Evens-7 Omot-
Delyan (омот-
дельян-эвен) 

16223T 16298C 
16327T 16519C 

73G 249- 
263G 309.1C 
315.1C 489C C 

11823y 

Evens-2 
Bayashin-Dolgan 
(баяшин-
долган-эвен) 

15968C 16093C 
16129A 16223T 
16298C 16327T 
16519C 

73G 195C 
249- 263G 
315.1C 489C C4a1 

11824y 

Evens-3 Ingan-
Dolgan (инган-
долган-эвен) 

15968C 16093C 
16129A 16223T 
16298C 16327T 
16519C X C4a1a 

11826y 

Evens-5 
Bulyukagir-
Dolgan 
(булюкагир-
долган-эвен) 

16223T 16291T 
16298C 16327T 
16519C X C4b3a 

11833y 

Evens-6 Ulbidan-
Uyagan 
(улбидан-уяган-
эвен) 

16189C 16223T 
16298C 16327T 
16519C 

73G 146C 
249- 263G 
315.1C 489C C4c1b 

11829y 

Koryak-3 Tonne-
Chawchuven 
(тонне-
чавчувен-
коряк) 

16124C 16223T 
16298C 16327T 
16519C X C4b2 

11830y 

Koryak-4 Kipa-
Nimilan (кипа-
нымылан-
коряк) 

16124C 16223T 
16298C 16327T 
16519C X C4b2 

11828y 

Koryak-2 Pililin-
Nimilan 
(пылылын-
нымылан-
коряк) 

16093C 16183C 
16189C 16223T 
16261T 16288C 
16298C 16390R 
16519C  C5a2b 

11831y 

Koryak-5 Pililin-
Chawchuven 
(пылылын-
чавчувен-
коряк) 

16189C 16223T 
16298C 16327T 
16519C 

73G 146C 
249- 263G 
315.1C 489C 

C7a2 or 
C4c1b 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11861y 

Itelmen-14 
Kules (кулес-
ительмен) 

16093C 16189C 
16223T 16261T 
16288C 16298C 
16519C x C5a2b 

11845y 

Itelmen-11 
Lingurin / 
Lignurin 
(лингурин-
ительмен) 

16051G 16223T 
16298C 16327T 
16519C x 

C7 
(A16051G) 

11844y 

Kamchadal 
Latvian, Aleut 
by mother line 
(алеут по 
материнской 
линии) 

16129A 16223T 
16271C 16362C 

73G 263G 
315.1C 489C 

D2b 
(A9181G) 
(mismatch 
at 16092, 
195) 

11873y 

Evens-1 Azhgan-
Dolgan (ажган-
долган-эвен) 

16223T 16274A 
16362C 16368C x D4l2a2 

11855y 

Evens-9 Ingan-
Dolgan (инган-
долган-эвен) 

16093C 16223T 
16232T 16261T 
16290T 16362C x D4o2a 

11860y 

Evens-10 Ingan-
Dolgan (инган-
долган-эвен) 

16093C 16223T 
16232T 16261T 
16290T 16362C x D4o2a 

12154y 

Koryak-13 
Karan-Inilyo-
Chawchuven 
(каран-ыныльо-
чавчувен-
коряк) 

16017C 16093C 
16129A 16223T 
16293C 16519C x 

G1b 
(G16129A) 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11857y 

Koryak-10 Iula-
Nimilan (иула-
нымылан-
коряк) 

16017C 16129A 
16223T 16519C 

73G 263G 
315.1C 489C 
709A 750G 
1438G 
2706G 
4769G 
4833G 
5108C 7028T 
8200C 
8701G 
8860G 
9540C 
10398G 
10400T 
10873C 
11221G 
11719A 
12361G 
12705T 
12972G 
14180C 
14569A 
14766T 
14783C 
15043A 
15301A 
15323A 
15326G 
15497A 
16017C 
16129A 
16223T 
16519C 

G1b 
(G16129A) 
(mismatch 
at 207 and 
16093) 

11864y 

Koryak-14 Kipa-
Nimilan (кипа-
нымылан-
коряк) 

16017C 16093C 
16129A 16223T 
16519C x 

G1b 
(G16129A) 

11851y 

Koryak-7 Karan-
Inilyo-Nimilan 
(каран-ыныльо-
нымылан-
коряк) 

16017C 16093C 
16129A 16223T 
16519C x 

G1b 
(G16129A) 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11856y 

Luoravetlan-2 
Weemilyit by 
mother line 
(вээмыльыт-
луораветлан по 
матери) 

16017C 16129A 
16223T 16519C x 

G1b 
(G16129A) 
(mismatch 
at 16093) 

11854y 

Luoravetlan-1 
Emrepelyit by 
mother line 
(эмрэпэльыт-
луораветлан по 
матери) 

16017C 16129A 
16223T 16519C x 

G1b 
(G16129A) 
(mismatch 
at 16093) 

11835y 

Itelmen-3 
Kshaagzhi 
(кшаагжи-
ительмен) 

16017C 16093C 
16145A 16207G 
16223T 16519C x G1b1 

11839y 

Itelmen-5 
Kamchadal, 
Khanchal-ay by 
mother line 
(ханчал-ай-
ительмен по 
матери) 

16017C 16038G 
16093C 16129A 
16218T 16223T 
16291T 16519C x 

G1b 
(G16129A) 

11850y 

Evens-8 Ubzir-
Uyagan by 
father line, 
Chawchuven-
Koryak by 
mother line 
(убзир-уяган по 
отцу, чавчувен-
коряк по 
матери) 

16017C 16093C 
16129A 16223T 
16519C x 

G1b 
(G16129A) 

11842y 
Itelmen-8 
Kamchadal 16298C x HV0 

11819y 

Kamchadal by 
father line 
German 
(камчадал, 
немец по отцу) 16298C x HV0 

12056y 

Kamchadal 
Russian 
(камчадал 
русский) 16298C x HV0 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

11853y 

Koryak-9 Iuti-
Chawchuven by 
father line, 
Nimilan-Koryak 
by mother line 
(иуты-
чавчувен-коряк 
по отцу, со 
стороны мамы 
нымылан-
коряк) 

16124C 16298C 
16327T 16519C x HV0 

11834y 

Itelmen-2 Burin 
(бурин-
ительмен) 16400A rCRS? H? 

11832y 

Russian Yaik 
Cossack 
(русская из 
яикских 
казаков) 16362C 16482C x H6 

11820y 
Russian Tyumen 
Cossack-9 

16249C 16362C 
16482G x H6a1b4 

11825y 

Evens-4 Uyagir-
Uyagan (уягир-
уяган-эвен) 

16223T 16232T 
16261T 16290T 
16362C x H13b1? 

11846y 
Itelmen-12 
Kamchadal 

16051G 16160G 
16162G 16519C x H1a3 

11841y 
Itelmen-9 
Kamchadal 16519C x H2a2a1 

11836y 

Itelmen-4 Kules 
(кулес-
ительмен) 16153A 16298C x V7a 

11837y 
Itelmen-6 
Kamchadal 16153A 16298C x V7a 

11858y Itelmen-13 16069T 16126C x J 

12155y 

Russian Dzheltir 
Semirechye 
Cossack 
(русский казак 
из 
семиреченских) 16069T 16126C x J 

11840y 
Itelmen-10 
Kamchadal 

16126C 16294T 
16296T 16519C x T2b2b 
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Sample 
 
 
 
 
 

Name 
 
 
 
 
 

HVR1 
 
 
 
 
 

HVR2 
 
 
 
 
 

Predicted 
mt 
Haplogroup 
PhyloTree 
Build 17 
(2016-02-
18) 

12041y 

Itelmen-1 Kules 
(кулес-
ительмен) 

16051G 16129C 
16189C 16256T 
16519C x U2e1b1 

11843y 
Russian Tyumen 
Cossack-10 16261T 16356C x U4c2a 

12156y 

Russian Tyumen 
Cossack-11 
Guran (гуран) 

16192T 16256T 
16270T 16325C 
16526A x U5a2 

12157y 

Itelmen-15 
Kamchadal 
Burin-Itelmen by 
grandmother's 
line of father 

16192T 16256T 
16311C x 

U5b2a1a 
(T16311C) 

11863y 

Koryak-11 
Alutalyu-Nimilan 
by mother line, 
Tannit-
Luoravetlan by 
father line 
(алутальу-
нымылан со 
стороны мамы, 
таннит-
луораветлан по 
отцу) 

16126C 16189C 
16231C 16266T 
16519C x 

Y1a 
(T16189C) 

 

Фото 1. Тестирование Mt-DNA у тонне-чавчувен-коряков, 
стойбище Чау-чив. Эссо, 1 сентября 2017 года, MEEK-2017, 

SYS © 
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Авторы данного исследования подчёркивают, что при 
составлении библиографии по материалам палео-ДНК 
населения археологических культур, была использована 
энциклопедия Википедия. 

 

1.1. Митогруппа A — Angela (Анжела) 

Митогруппа A предположительно возникла в Азии около 50 тыс. 
лет назад. В настоящее время митогруппа А обнаружена у 
коряков, корейцев 2 , луораветлан, эскимосов, удмуртов 3 , на-
дене, индейцев Центральной Америки. К ней принадлежат 7,5% 
японцев, в основном из линий A4 и A54. 

По данным из древних захоронений гаплогруппа A обнаружена у 
трёх младенцев с поселения елунинской культуры Березовая 
Лука в Алейском районе Алтайского края (первая половина II 
тыс. до н. э.)5.  

 

1.1.1. Линия A8 

 

 

Номер 

 

Фенотип 

 

Генеалогия 

 

11822y Koryak-1, 
Tonne-
Chawchuven clan 
(тонне-
чавчувен) 

 

Tonne (XVII)  Khaybav  
Aleksandra Andrianova 
13.12.1965; Sobolevo, 
Kamchatka 
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Родственниками по материнской линии к Корячанке-1 из клана 
тонне-чавчувен приходятся коряки из кланов вайкынэльо-

чавчувен ,  

кипа-нымылан  и  

айну из клана немтик . 

 

1.1.2. Линия A1 

Распространена в северной и центральной Азии. 

В экспедиции обнаружен у камчадала  — линия A1a, 
по материнской линии являющегося потомком бурин-
ительменов. 

 

1.1.3. Линия A2 

Линия А2 характерна для коренных народов Сибири и Америки.  

В древних захоронениях линия A2a обнаружена у образца I1524 
(1180—830 л. н.) из Уэлена (Чукотка) и у образца I1123 (520—140 
л. н.) с Алеутских островов (Kagamil Island, Warm Cave)6.  
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Митогруппа A2 также была обнаружена у представителя 
культуры Чинчорро — девочка 11-15 лет, мумия «Хуанита» 
(Mummy Juanita / Juanita the Ice Maiden, Inca Ice Maiden, Lady of 

Ampato) 7, найденная в леднике в высокогорной 
части Перу)8. Датировка мумии 1450-1480 гг.  

По данным результатов ДНК-теста линия А2 найдена у 

луораветлана из клана таннит ,  

ему родственником по материнской линии приходится коряк из 

клана вайкынэльо-чавчувен  , у которого линия A2b1. 

 

1.2. Митогруппа C — Carolina (Каролина) 

Митогруппа C (Каролина) типична для Северо-Восточной Азии и 
Сибири, встречается также у индейцев Америки9. В экспедиции 

найдена у эвена из клана омот-дельян .  

По данным палео-ДНК из древних захоронений митогруппа C 
обнаружена у представителей днепро-донецкой культуры10, у 
двух представителей катакомбной культуры 11 , у 
мезолитических обитателей могильника на острове Большой 
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Олений 12, у представительницы индейского племени 
беотуков Демасдуит / Ваунатоаке (около 1796 — 8 января 1820) 

13.  

 

1.2.1. Линия C4b 

 
По данным экспедиции встречается у луораветлан из клана 
апукэльыт. 
 

 

Номер 

 

Фенотип 

 

Генеалогия 

 

11862y 
Luoravetlan-
4, Apukelyit 
clan 
(апукэльыт)  

Sergey  Karina Etaurgina 
09.05.1994, Verkhnie Bakhachi, 
Olyutorskiy district, Kamchatka 

К Луораветланке-4-й из клана апукэльыт по данным ДНК-теста 

родственны коряки из кланов тонне-чавчувен  — линия 
C4b2, и  

кипа-нымылан  — линия C4b2.  
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Чуть более дальним родственником по материнский линии к 
Луораветланке 4-й — Апукэльыт, приходится эвен из клана 

булюкагир-долган  — линия C4b3a.  

Название луораветланского клана апукэльыт идёт от реки 
Апука, впадающей в Олюторский залив. Есть и одноимённый 
посёлок в устье этой реки (Олюторский район Корякского АО). 
Апукэльыт состояли в едином союзе совместно с другими 
луораветланскими кланами — эмрэпэльыт и чутпэльыт14. 

 

1.2.2. Линия C4a1 

Также по другой материнской линии, родственниками между 

собой являются эвены из кланов баяшин-долган  — 
линия C4a1, и  

инган-долган  — линия C4a1a.  

В древних захоронениях линия C4a1a3 определена у 
представителя усть-бельской культуры со стоянки Усть-Белая II 
(4410 — 4100 лет до настоящего времени)15. 
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1.2.3. Линия C5a2b 

По этой материнской линии родственниками друг к другу 

являются коряк из клана пылылын-нымылан  — линия 
C5a2b, и  

ительмен из клана кулес  — линия C5a2b. 

Из древних захоронений линия C5 выявлена у охотника 

 с острова Большой Олений в Карелии, жившего в 
эпоху мезолита16. 

 

1.2.4. Линия C7 или C4c1b 

Родственниками по материнской линии между собой являются 

ительмен из клана лингурин  — линия С7,  

коряк из клана пылылын-чавчувен  — линия C7a2 или 
C4c1b, и  
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эвен из клана улбидан-уяган  — линия C4c1b; 

 

1.3. Митогруппа D — Diana (Диана) 

Предполагается, что гаплогруппа D возникла в Азии около 60 
тыс. лет тому назад. Встречается в Северо-Западной Азии (в 
том числе в Сибири) 17 . Также является одной из 5 мт-ДНК-
гаплогрупп, обнаруженных у коренных народов Америки, 
наряду с такими, как A, B, C и X2a18. Гаплогруппа D довольно 
часто встречается в Центральной Азии, где она является второй 
по частоте кладой мт-ДНК (после H). С низкой частотой 
гаплогруппа D встречается на северо-востоке Европы и юго-
западе Азии. 

В древних захоронениях митохондриальная гаплогруппа D была 
обнаружена у мужчины-воина из погребения в Покровске 
(Якутия), жившего 2400—2200 лет назад19. 

В экспедиции у эвенов обнаружены линии D4l2a2 у клана ажган-

долган , и  

D4o2a у клана инган-долган , , инган-долгане 
по материнской линии относятся к клану уягир-уяган и 
являются родственниками. Родственницей к эвенской 
материнской линии клана уягир-уяган, а возможно даже и 
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прародительницей является Урджарская принцесса  из 
погребения сакского времени (III—IV век до н. э.) в Восточно-
Казахстанской области, у неё такая же линия D4o20, как и у 
эвенов Камчатки. 

Также по данным палео-ДНК линия D4 была найдена в 
родственных к линиям D4l и D4o: 

— у мальчика Анзик-1 (Anzick-1), жившего 12,7 тыс. л. н., линия 
D4h3a21; 

— у индивида Шука Каа (Shuká Káa) из пещеры «На коленях» (On 
Your Knees Cave) на острове принца Уэльского на юго-востоке 
штата Аляска, жившего 9730±60 — 9880±50 лет назад, линия 
D4h322; 

— у воина из гуннского периода (Музей естественной истории, 
г. Будапешт), жившего в 450-х гг. н.э., линия D4j1223. 

Также по данным палео-ДНК у мужчины и женщины из народа 
хунну (погребение Duurlig Nars в Северо-Восточной Монголии), 
живших 2000 лет назад, также обнаружена митохондриальная 
гаплогруппа D424. 

Камчадал по материнской линии со слов 
тестируемого является алеутом, митогруппа D2. 

По данным палео-ДНК линия D2a1 была обнаружена у 
представителя палеоэскимосской культуры Саккак, жившего в 
Гренландии ок. 4 тыс. лет назад25, а линия D2a1a определена у 
древних алеутов с Алеутских островов (от 2320—1900 до 500—
140 л. н.)26. 
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2.4. Митогруппа G1b, G — Gloria (Глория) 

Предполагается, что митогруппа G возникла в Восточной Азии27. 
В настоящее время митогруппа G с наибольшей частотой 
встречается на северо-востоке Сибири. Также митогруппа G 
встречается с меньшей частотой у населения севера Восточной 
Азии и Центральной Азии. Митогруппа G не найдена у индейцев 
Америки28. 

Митогруппа G делится на линии G1 и G2, которые 
распространены среди коряков и ительменов29. 

 

2.4.1. Линия G1b 

 
 

12154y Koryak-13 
Empelakyev (Эмпэлакьев), 
Karan-inilyo-Chawchuven 
clan (Каран-Ыныльо-
Чавчувен клан)  

Evyin (XIX), Karaga, 
Karaginskiy rayon, 
Koryakskiy okrug, 
Kamchatka 

Генеалогия тестируемой: Эвьин (каран-ыныльо-чавчувен клан) 
+ её муж Кэччо (иуты-чавчувен клан) с Лесной Тигильского 

района Камчатки   

их дочь Ко’ян (предводительница оленей) / (Гуторова) Котлова 

Екатерина Филипповна 07.11.1914  + их зять, сын Ивана 
Ивановича — Эннонкамак (морской жук) / Эммануил Иванович 

Котлов 17.12.1914  (каран-ыныльо-нымылан клан), 
был ветераном труда колхоза «Ударник». 
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Фото 2. Август 2017. Первый ряд слева направо: Нина 
Тарабарка, Игорь Хабаров, Дмитрий Котлов (Кичьикавав), 
Сергей Котлов (Эвьи’сан), Любаня Васильчук; второй ряд 

слева направо: Михаил Котлов (Матфэй), Светлана 
Спиридонова (Талюнька), Татьяна Котлова (Ётта), Ульяна, 

Анна Котлова (Ирикку), Игорь, Надежда (Эмпэлакьев) 

 

У Ко’ян и Эннонкамака  сын Эвьи’сан (земли человек) / 

Сергей 25.04.1961 , и дочь Иттыню (гармония 

женщины) / Котлова Анна Эммануиловна 03.06.1935  

+ их зять Тарабарка Григорий Дмитриевич 10.03.1917   
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их дочери Эмпэлакьев (близнец волка) / Надежда (Котлова) 
Лазутина 02.08.1959, Талюнька (цветочек) / Светлана (Котлова) 
Спиридонова и сыновья Матфэй (огня человек) / Михаил, 

Кичьикавав (человек, держащийся за посох) / Дмитрий  и его 
дочь Ирикку (путь видящая) / Котлова Анна Дмитриевна 

23.09.1998 . 

Эвьин и Кэччо держали стадо — 1000 оленей.  

Тарабарка Григорий, русский казак с Кубани, приехал в 1938-м 
году в Карагу, был председателем колхоза «Ударник». 

По материнской линии Корячанке-7 из клана каран-ыныльо-
чавчувен родственниками приходятся коряки из кланов иула-

нымылан ,  

кипа-нымылан ,  

каран-ыныльо-нымылан ;  

луораветлане по материнской линии из кланов  
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вээмыльыт  и  

эмрэпэльыт ,  

ительмен из клана кшаагжи ,  

камчадал (по линии матери ханчал-ай ительмен)  и  

эвен из клана убзир-уяган (по линии матери из чавчувен-

коряков)  . 

Луораветлан-4-й со стороны матери из клана вээмыльыт что с 
луораветланского означает ‘те, кто живёт по берегам 
рек’. Вээмыльыт согласно Айнаквыргину, добродушные люди. 
Луораветлане Усть-Бельской тундры по словам Айнаквыргина 
считают вээмыльытов потомками чуванцев и юкагиров, называя 
этот клан елкэльыт, так луораветлане прежде называли бывших 
оленеводов, осевших на берегах рек и переходивших к 
рыболовству и охоте30. 

Луороветлан-1-й со стороны матери из клана эмрэпэльыт, они 
названы так по имени силача Эмрэп. Эмрэпэльыты по 
Айнаквыргину считаются спокойными, добросовестными, 
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выносливыми, открытыми, невозмутимыми и не выражающих 
своих чувств людьми31. 

 

 

 

 

Репринт 1. 
Камчадал, 
рисунок из 

книги Pauli F. 
N. ‘Les Peuples 
de la Russie, 

1862 

 

 

Со стороны матери, тестируемый Ительмен-5 Камчадал из 
клана ханчал-ай. У ительменов из кланов ханчал-ай, бурин, 
лингурин было наиболее активное смешение с казачьим 
населением Камчатки, эти и другие ительменские кланы, 
смешавшиеся с русским населением края, впервые были 
зафиксированы в письменных источниках как камчадалы. 
Ительмены из клана ханчал-ай, и происходящие от них часть 
камчадалов, были оседлыми жителями. Основные виды 
промысла у них были охота, рыболовство и собаководство. 

Исследователи Камчатки отмечали, что камчадалы занимаются 
с любовью разведением и воспитанием собак, которым живется 
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у них несравненно лучше, чем прочим домашним животным — 
лошадям и быкам32. 

 

1.4. Парагруппа HV — Heather (Хизер) 

Парагруппа pre-HV (Хизер) или RO, распространённая на 
Ближнем Востоке, особенно в Аравии, а также в Эфиопии и 
Сомали. Эта парагруппа широко распространена в Западной 
Европе, её носители пришли туда не менее 20 тыс. лет назад. 
На Камчатке данная парагруппа и исходящие от неё митогруппы 
H (Елена) и V (Вельда) имеют европейское происхождение. 

 

1.4.1. Митогруппа HV0 

По данным экспедиции родственниками по материнской линии 
HV0 являются камчадал европейского происхождения 

 и  

коряк из клана иуты-чавчувен  (по матери нымылан-
коряк). Данные палео-ДНК показали митогруппу HV0 у 
представителя старчево-кришской культуры33. 

 

1.4.2. Митогруппа H — Helen (Елена) 

В экспедиции предположительно найдена у ительмена из клана 

бурин . 
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Митогруппа H, предположительно, возникла в западной Азии 
около 30 тыс. лет назад, прибыла в Европу около 20—25 тысяч 
лет назад и быстро распространилась на юго-запад континента 
во франко-кантабрийский регион34.  

Митохондриальная гаплогруппа H прослежена у обитателей 
верховий Западной Двины с 5120±120 лет назад (Сертея VIII) до 
VIII—X веков нашей эры35. 

Гаплогруппа H была обнаружена у представителя старчевской 
культуры, жившего ок. 7 600 лет назад36 и у представителей 
днепро-донецкой культуры, живших ок. 7500 лет назад37.  

Гаплогруппа H определена у представителей культуры 
воронковидных кубков 38 . Гаплогруппа H была обнаружена у 
представителей культуры линейно-ленточной керамики, 
живших ок. 7000 лет назад39. Гаплогруппа H обнаружена у 5 
викингов с языческого захоронения Галгедил (Galgedil) на 
датском острове Фюн (700—1100 года)40. 

 

1.4.2.1.  Линия H6 

Линия H6 встречается в захоронениях ямной культуры41 (R1b — 
мужская линия), и у населения шнуровой (R1a — мужская 
линия) и андроновской культур (R1a — мужская линия) 42.  

 
Номер 
 

Фенотип 
 

Генеалогия 
 

11832y Yaik 
Russian 
Cossack  

Popova Vera (1900-1939), 
Bekbulat, Orenburskaya oblast 
district 

Тестируемая Русская Яикская Казачка — Воронова Марина 
Борисовна (18.12.1959).  
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Попова Вера 
Денисовна 
(бабушка, со 
стороны 
матери); Mt-
DNA: H6 

Рыженков 
Николай 
Андреевич 
(дед, со 
стороны 
мамы); 1900-
1941 

Попов 
Афанасий 
Денисович 
(брат 
бабушки, со 
стороны 
матери); Mt-
DNA: H6 

Попов Трофим 
Денисович 
(брат 
бабушки, со 
стороны 
матери); Mt-
DNA: H6 

    
Воронов 
Сергей 
Борисович 
(брат); Mt-
DNA: H6 

Воронова 
Евгения 
Сергеевна 
(сестра); Mt-
DNA: H6 

Рыженкова 
Роза 
Николаевна 
(мама); 1928-
2004. Mt-DNA: 
H6 

Рыженков 
Григорий 
Николаевич 
(брат мамы); 
Mt-DNA: H6 

Репринт 2. Фенотипы клана Марины Вороновой 

 

Генеалогия Марины Вороновой по материнской линии, восходит 
к её бабушке, со стороны мамы — Поповой Вере Денисовне 
(1900-1939), родилась в многодетной семье (5 детей) в 
Оренбургской губернии, в селе Бекбулат. Братья Веры Поповой 
— Афанасий и Трофим, были известные в селе мастера по 
изготовлению тарантасов, повозок; в целом клан Поповых 
искусные ремесленники по дереву и кузнечных дел мастера, и 
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их изделия на ярмарках выкупались задолго до закрытия 
рынка. Родственники к клану Поповых, по сведеньям 
тестируемой являются Амосовы. 

 

 

Фото 3. Попова Анна, сестра 
Веры и её дочь Нелли.  
 
Фото 4. Двоюродный брат 
мамы Голиков Л. В.  

 

Сама Марина также является ремесленницей, и в настоящее 
время проживает в селе Эссо, Камчатского края, хотя её корни 
— село Бекбулат это один из кошей яикского казачества 
Оренбургского края. Ремесленное мастерство также было 
распространено у андроновцев, ещё 4 тыс. лет назад 
проживающих в т.ч. на этой же территории по реке Яик (Урал), 
что и ныне современные потомки яикских казаков. 

Дед Марины со стороны матери — Николай Андреевич был из 
крестьян, отец деда — Андрей встречался с известным 
писателем Львом Толстым, Андрей организовал общество 
трезвости в Оренбурге в нач. ХХ века, Андрей держал мельницу 
на три села.  
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Фото 5. Изделия мастера Марины Вороновой 
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К сожалению, по отцовской своей линии, Марина не знает 
подробностей своего генеалогического древа. Отчимом Марины 
был Воронов Борис, отец Марины предположительно носил 
фамилию Симонов. 

По результатам экспедиции далёкими родственниками по 
материнской линии к Марине Вороновой являются казаки 

Тюменцевы  с Камчатки — линия H6a1b4. 

 

2.5.2.2. Линия H13 

В экспедиции предположительно обнаружена у эвенов из клана 

уягир-уяган (по материнской линии долган)  — 
возможно линия H13b1. 

По данным палео-ДНК линия H13a1a1a присутствует у 
представителей ямной культуры43. 

Линия H13c также характерен охотнику из карстового грота 
Котиас Клде в известняках плато Мандаэти в Западной Грузии, 
жившего 9 529 — 9 895 тыс. лет назад44. 

 

2.5.2.3. Линия H1 

Найдена у камчадалов европейского происхождения 

 — линия H1a3. 
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Носителем митохондриальной гаплогруппы H1 был обитатель 
раннего неолита (7200 — 7000 л. н.) из Карсдорфа (Саксония-
Анхальт, Германия) 45. Линия H1ca1 найдена у представителей 
культуры боевых топоров46. 

 

2.5.2.4. Линия H2 

В экспедиции найдена у камчадалов европейского 
происхождения. 

По данным палео-ДНК у представителя культуры длинных 
курганов — H247. У обитателя пещеры Дарра-и-Кур (Darra-e Kur) 
(Бадахшан, Афганистан), жившего ок. 4,5 тыс. л. н., выявлена 
линия H2a48.  

Линия H2a была найдена у представителя культуры Ремеделло, 
жившего ок. 5 300 лет назад 49 . Линия H2a1 обнаружена у 
представителя хвалынской культуры, жившего 6 700 лет 
назад50. Также линия H2a1 встречается у населения культуры 
боевых топоров51. 

Линия H2a1a определена у представителя среднестоговской 
культуры из Александрии (Alexandria / Украина), жившего 6 200 
лет до настоящего времени 52 . Линия H2a3 обнаружена у 
представительниц анатолийского неолитического поселения 
Кумтепе, живших 6 700 лет назад53.  

Линия H2b характерна представителям ямной культуры54.  

 

1.4.3. Митогруппа V — Velda (Вельда) 

Происходит от гаплогруппы HV0a, от которой также происходит 
гаплогруппа H.  

Предполагается, что митогруппа V возникла около 12 тыс. лет 
назад. Особенно высока концентрация данной митогруппы в 
Нидерландах и северной Скандинавии, а также среди басков; 
ещё более высокая концентрация наблюдается среди народа 
пасьего в близлежащей Кантабрии. Но митогруппа V 
отсутствовала в стране басков ещё в 2500-х гг. до н. э. 55  
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Митогруппа V была обнаружена у представителей культур — 
трипольской, унетицкой и линейно-ленточной керамики 
(ЛЛК)56. 

 

2.5.3.1. Линия V7a 

 

В экспедиции найдена у ительмена из клана кулес , 
который по данным ДНК-теста по материнской линии 
приходится родственником камчадала европейского 

происхождения . 

По данным из древних захоронений линия V7 была обнаружена 
у представителя новосвободненской культуры57. 

 

1.5. Митогруппа J — Jasmine (Жасмин) 

Митогруппа J (Жасмин) зародилась на Кавказе или на Ближнем 
Востоке около 45 тыс. лет назад 58 . Митогруппа J была 
обнаружена у представителя трипольской культуры59.  

 

Номер 

 

Фенотип 

 

Генеалогия 

 

11858y 
Itelmen-13  

Stepan, Elizovo, Kamchatka  
Taisiya Parunova 04.10.2005 
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Линии J1 и J2 были найдены у представителей синташтинской 
культуры эпохи бронзы. У представительниц афанасьевской 
культуры была обнаружена линия J2a2a 60 , у представителя 
культуры линейно-ленточной керамики (ЛЛК) — линия J1c161. 
Линия J1c3 обнаружена у образца из лодочного погребения 
эпохи викингов в лене Вестманланд (Швеция) 62. У подростка, 
найденного в пещере Moneen Cave в графстве Клэр и умершего 
между 1520 и 1670 годами, обнаружена линия J2b1b163. 

Родственником Ительменки-13 по митогруппе J согласно 
данным ДНК-тестов результатов экспедиции, приходится 
тестируемый Джелтырь Семиречье Казак. 

 

1.6. Митогруппа T2b2b, T — Tara (Тара) 

Предполагается, что гаплогруппа T возникла около 33 тыс. лет 
назад на Ближнем Востоке (в Месопотамии или области 
Плодородного Полумесяца), после чего примерно 15 тыс. лет 
назад распространилась в Европе и на восток вплоть до 
современных Пакистана и Индии64. 

В MEEK-2017, SYS найдена у камчадалов европейского 
происхождения, линия T2b2b. 

Линия данной гаплогруппы T2 имеет довольно высокую частоту 
(20-33%) среди митохондриальных гаплогрупп неолитических 
культур центральной Европы — линейно-ленточной керамики 
(ЛЛК) и Сакалхат — последняя представляла собой гибрид 
элементов ЛЛК и культуры Винча65. Примерно с аналогичной 
частотой Т2 (линия T2b) встречается у носителей трипольской 
культуры 66 . Линии T1a и T2b найдены у представителей 
старчевской культуры, живших ок. 5700 лет назад67. Линия T2b 
была обнаружена у представителя культуры кардиальной 
керамики 68 . Линия T2 обнаружена у представителей ямной 
культуры. Линия T2 найдена у одного из викингов с языческого 
захоронения Галгедил (Galgedil) на датском острове Фюн (700—
1100 гг. н. э.) 69. 
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1.7. Митогруппа U — Ursula (Урсула) 

Эта гаплогруппа широко распространена в Европе, её носители 
отделились от макрогруппы R, подгруппы в гаплогруппе N, 
около 60 тыс. лет назад. За прошедшее с тех пор время 
гаплогруппа U, кроме Европы, распространилась также в 
Северной Африке, Аравии, Индии и на Ближнем Востоке. 

 

1.7.1. Линия U2 

С низкой частотой U2 встречается по всей Европе и на Ближнем 
Востоке.  

По материнской линии у ительмена из клана кулес  — 
линия U2e1b1, возможно польские корни. 

Гаплогруппа U2 обнаружена в скелете молодого человека K14, 
жившего около 37 тыс. лет назад и найденного на стоянке 
Маркина Гора Костёнковского комплекса стоянок каменного 
века (виллендорф-костёнковская культура) и у четырёх 
образцов со стоянки Сунгирь (35—30 тыс. л. н.). U2 обнаружена 
у представителей ямной и синташтинской археологических 
культур. Один мужчина хунну из Duurlig Nars в Северо-
Восточной Монголии, живший 2000 лет назад, оказался 
обладателем митохондриальной гаплогруппы U2e170. 

 

1.7.2. Линия U4 

U4 широко распространилась в Европе примерно 25 тыс. лет 
назад. В экспедиции обнаружена у казаков Тюменцевых 

 с Амура — линия U4c2a. 
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Из древних захоронений U4 найдена у представителей 
катакомбной культуры71, культуры Веретье72, днепро-донецкой 
культуры73 и у представителя ямной культуры. 

 

1.7.3. Линия U5 

U5 — древняя гаплогруппа в Европе. Возраст — от 50 до 60 тыс. 
лет74. Чаще всего встречается на севере, среди саамов, финнов 
и эстонцев (преимущественно U5b), но с низкой частотой может 
быть обнаружена и в остальных частях Европы, на Ближнем 
Востоке и в Африке75.  

В экспедиции U5 найдена у казаков-гуранов Тюменцевых 

 с Читы — линия U5a2, и у камчадалов европейского 
происхождения — линия U5b2a1a (T16311C)76. 

U5 обнаружена у палеолитических обитателей Дольни-
Вестонице (граветтская культура), живших 31 тыс. лет назад77, 
у представителей ямной культуры, межовской культуры 78  и 
культуры кардиальной керамики79. 

 

1.8. Митогруппа Y1a, Y — Yana (Яна) 

Гаплогруппа Y обнаружена у населения юга Сибири с частотой 
1%80. Также высока частота митогруппы А среди айнов и нивхов. 

В экспедиции найдена у коряков из клана алутальу-нымылан по 

материнской ДНК  — линия Y1a (T16189C). По 
отцовской линии, данный тестируемый из таннит-
луораветланов. 
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Как было отмечено в предыдущем исследовании, результаты 
MEEK-2017, SYS опубликованы в трёх частях, в предыдущей 1-й 
части были рассмотрены историко-архивные материалы по 
кланам тестируемых 81 , в этой 2-й части — данные по 
материнской линии тестируемых, и наконец в заключительной 
3-й части опубликованы результаты по отцовской линии 
тестируемых82

 . 
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